
Prédiction des génotypes dans deux populations touchées par la
drépanocytose.

Les 2 séquences diffèrent d’un seul nucléotide.

Mettre en œuvre une stratégie pour vérifier si les fréquences génotypiques réelles 
correspondent aux fréquences génotypiques théoriques attendues en appliquant la loi de 
Hardy-Weinberg.

Comparer les résultats obtenus dans chaque région et proposer alors des explications en 
utilisant les documents fournis, notamment sur la fréquence de l’allèle morbide HbS.



Document 1 : la drépanocytose, un exemple de dominance incomplète chez l’être humain.

Document 3 : Cartes de distribution géographique de la fréquence de l’allèle HbS et du 
nombre de cas de paludisme.


